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KOMMISSIONENS FORORDNING (EU) 2017/894
av den 24 maj 2017

om indring av bilagorna III och VII till Europaparlamentets och ridets férordning (EG)
nr 999/2001 vad giller genotypning av fir

(Text av betydelse for EES)

EUROPEISKA KOMMISSIONEN HAR ANTAGIT DENNA FORORDNING
med beaktande av fordraget om Europeiska unionens funktionssitt,

med beaktande av Europaparlamentets och rddets férordning (EG) nr 999/2001 av den 22 maj 2001 om faststillande av
bestimmelser for forebyggande, kontroll och utrotning av vissa typer av transmissibel spongiform encefalopati ('),
sarskilt artikel 23 forsta stycket, och

av foljande skal:

(1) I forordning (EG) nr 999/2001 faststills bestimmelser for forebyggande, kontroll och utrotning av transmissibel
spongiform encefalopati (TSE) hos notkreatur, fir och getter. Forordningen ér tillimplig pd framstillning och
avyttring, samt i vissa sirskilda fall export, av levande djur och animaliska produkter.

(2)  Enligt forordning (EG) nr 999/2001 ska varje medlemsstat genomfora ett arligt 6vervakningsprogram for TSE
i enlighet med bilaga I till den forordningen, dir det faststills bestimmelser for ett Overvakningssystem.
I kapitel A del IT i den bilagan faststills bestimmelser for 6vervakning av fir och getter, och i del Il punkt 8.2
i det kapitlet foreskrivs att alla medlemsstater ska genotypbestimma prionproteinet for kodonerna 136, 141, 154
och 171 hos ett minimistickprov av fir, som ska vara representativt for medlemsstatens hela farpopulation, pa
minst 600 djur i medlemsstater med en farpopulation pd mer dn 750 000 vuxna djur och pd minst 100 djur
i ovriga medlemsstater.

(3)  Sedan kravet pd slumpmissig genotypning enligt kapitel A del II punkt 8.2 i bilaga I till forordning (EG)
nr 999/2001 inférdes har de ursprungliga syftena att kartligga genotyper hos fir som dr mottagliga for skrapie
och att identifiera resistenta genotyper hos far i varje land uppnatts. Slumpmassig genotypning av fir ir dock
fortfarande anvindbar i medlemsstater som, i enlighet med artikel 6a i férordning (EG) nr 999/2001 och kapitel
C i bilaga VII till den forordningen, genomfor ett avelsprogram for resistens mot TSE i sina farbesittningar och
vars avelsprogram syftar till att paverka den genetiska profilen i hela deras farpopulation. Genom slumpmidssig
genotypning av en andel av hela deras farpopulation kan dessa medlemsstater bedoma huruvida det befintliga
avelsprogrammet ger den Onskade effekten, namligen att oka frekvensen av ARR-allelen och samtidigt minska
forekomsten av de alleler som har visat sig bidra till mottaglighet for TSE.

(4) I kapitel C i bilaga VII till férordning (EG) nr 999/2001 faststills minimikrav for medlemsstaternas avelsprogram
for resistens mot TSE hos fdr, och i del 1 punkt 1 i det kapitlet foreskrivs att avelsprogrammet ska koncentreras
pd besittningar med hogt avelsvdrde. Enligt punkt 1 andra stycket fir dock de medlemsstater som har ett
avelsprogram besluta att tillita provtagning och genotypning av enbart avelsbaggar i besittningar som inte
omfattas av avelsprogrammet. Den bestimmelsen tillimpas nir en medlemsstats avelsprogram syftar till att
paverka den genetiska profilen hos hela firpopulationen. Kravet pd slumpmissig genotypning i kapitel A del II
punkt 8.2 i bilaga III till férordning (EG) nr 999/2001 bor dirfor begrinsas till de medlemsstater som genomfor
ett avelsprogram och som tilldter provtagning och genotypning av avelsbaggar i besittningar som inte omfattas
av avelsprogrammet.

(5) I yttrandet fran vetenskapliga panelen for biologiska faror vid Europeiska myndigheten for livsmedelssikerhet
(Efsa) om avelsprogrammet for TSE-resistens hos fir av den 13 juli 2006 (*) (nedan kallat Efsas yttrande) angavs att
det nuvarande kravet i kapitel A del I punkt 8.2 i bilaga III till férordning (EG) nr 999/2001 pé slumpmassig
genotypning av 100 eller 600 fir per dr, beroende pa farpopulationens storlek i medlemsstaten, forefaller vara

() EGTL147,31.5.2001,s. 1.
(*) The EFSA Journal, nr 382, 2006, s. 1-46.
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otillrackligt for att Gvervaka ett avelsprograms effekt pd hela firpopulationen i en medlemsstat, med hinsyn till
den lilla urvalsstorlek som krivs. I Efsas yttrande rekommenderades en okning av urvalsstorleken samtidigt som
det, utifrdn antagandet att forekomsten av den genotyp som omfattas av Gvervakningen dr 50 %, noterades att
1 560 djur per ar skulle behova testas for att man ska kunna uppticka en fordndring pa 5 % av genotypfo-
rekomsten med en konfidensnivd pd 95 %. Eftersom en forindring pd 5 % av genotypforekomsten i hela
farpopulationen knappast kommer att ske under ett dr bor en sddan slumpmadssig genotypning genomforas vart
tredje dr.

(6) I Efsas yttrande rekommenderades ocksa insamling av epidemiologiskt relevanta uppgifter, t.ex. om region, typ av
besittning och djurets kon, for efterhandsjustering och Gvervakning av en limplig urvalsutformning.
Medlemsstaterna bor dirfor ges mojlighet att bestimma den exakta urvalsstorleken och urvalsfrekvensen for den
representativa provtagningen och genotypningen av sina nationella firpopulationer, med beaktande av de
epidemiologiska uppgifter som samlats in under tidigare provtagningsomgangar, under forutsittning att urvalsut-
formningen atminstone gor det mojligt att pavisa en forindring av genotypforekomsten pd 5 % under en
tredrsperiod, med en konfidensniva pa 95 %.

(7)  Kravet pd slumpmissig genotypning i kapitel A del II punkt 8.2 i bilaga III till férordning (EG) nr 999/2001 bor
darfor utgd och ersdttas med ett krav som faststills i kapitel C del 1 i bilaga VII till den férordningen, dar det
foreskrivs att medlemsstater som genomfor ett avelsprogram for fir och som tilliter provtagning och
genotypning av avelsbaggar i besittningar som inte omfattas av avelsprogrammet bor utfora genotypning pa ett
slumpmassigt urval av fir som dr representativt for medlemsstatens farpopulation, antingen pd minst 1 560 djur
vart tredje dr, eller pd en urvalsstorlek och enligt en frekvens som medlemsstaten bestimmer pé grundval av de
kriterier som anges i ovanstdende skal.

(8)  Bilagorna III och VII till férordning (EG) nr 999/2001 bor dérfor dndras i enlighet med detta.

(9)  Eftersom den slumpmissiga genotypningen organiseras per kalenderdr bor denna dndring bli tillimplig den
1 januari 2018.

(10) De étgirder som foreskrivs i denna forordning ar forenliga med yttrandet frin stindiga kommittén for vixter,
djur, livsmedel och foder.

HARIGENOM FORESKRIVS FOLJANDE.

Artikel 1

Bilagorna III och VII till férordning (EG) nr 999/2001 ska dndras i enlighet med bilagan till den har férordningen.

Artikel 2

Denna forordning trader i kraft den tjugonde dagen efter det att den har offentliggjorts i Europeiska unionens officiella
tidning.

Den ska tillimpas fran och med den 1 januari 2018.

Denna forordning 4r till alla delar bindande och direkt tillimplig i alla medlemsstater.

Utfirdad i Bryssel den 24 maj 2017.

Pd kommissionens vignar
Jean-Claude JUNCKER
Ordférande
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BILAGA

Bilagorna III och VII till férordning (EG) nr 999/2001 ska dndras pa f6ljande sitt:
1. Bilaga III ska dndras pé foljande sitt:

a) 1kapitel A del Il ska punkt 8 ersittas med f6ljande:

”8. Genotypning

Prionproteinet fér kodonerna 136, 154 och 171 ska genotypbestimmas for varje positivt fall av TSE hos far.
Fall av TSE hos fir med genotyper som kodar for alanin pd béda allelerna vid kodon 136, arginin pa bada
allelerna vid kodon 154 och arginin pd bdda allelerna vid kodon 171 ska omedelbart rapporteras till
kommissionen. Om det positiva TSE-fallet ér ett fall av atypisk skrapie ska dven prionproteinet for kodon 141
genotypbestimmas.”

b) I kapitel B del .A ska punkt 8 ersittas med foljande:

”8. Genotypen hos och om mojligt rasen pé varje fir som befunnits positivt for TSE och som testats i enlighet
med kapitel A del I punkt 8.”

2. I bilaga VII kapitel C del 1 ska foljande punkt 8 ldggas till:

”8. Om medlemsstaten, i enlighet med punkt 1 andra stycket, tilliter provtagning och genotypning av avelsbaggar
i besdttningar som inte omfattas av avelsprogrammet, ska prionproteinet for kodonerna 136, 141, 154 och 171
genotypbestimmas hos ett minimistickprov som ar representativt for medlemsstatens hela firpopulation,
antingen

a) vart tredje dr med ett minimistickprov pd 1 560 far, eller

b) enligt en frekvens och med en urvalsstorlek som medlemsstaten bestimmer pd grundval av att foljande
kriterier uppfylls:

i) Urvalsutformningen beaktar relevanta epidemiologiska uppgifter som samlats in under tidigare
undersokningar, inklusive uppgifter om prionproteinets genotyp hos fir for kodonerna 136, 141, 154
och 171 {6r varje ras, region, dlder, kon och typ av besdttning.

i) Urvalsutformningen gor det dtminstone mojligt att pavisa en fordndring av genotypforekomsten pé 5 %
under en tredrsperiod, med en effektniva pd 80 % och en konfidensnivd pa 95 %.”
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